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Resumen:

En los ultimos afios, el problema la apariciéon y diseminacion a nivel de mundial de bacterias altamente
resistentes a los antimicrobianos se ha convertido en un problema de salud mundial. La escasez de nuevas
moléculas con actividad y la rapida aparicién de variantes resistentes ha conducido al disefio y desarrollo de
estrategias para la optimizacion de la dosificacion.

En este sentido, se han extendido herramientas como son la utilizacidn de modelos experimentales de infeccion
dindmica como el hollow-fiber infection model, junto con la elaboracién de modelos matematicos capaces de
entender la relacidn entre el comportamiento bacteriano y su relacién con la actividad antimicrobiana. Estos
modelos, conjuntamente, permiten no solo optimizar las dosificaciones de para maximizar la eficacia de
antimicrobianos en monoterapia o en combinacidn, sino también el establecimiento de puntos de corte de
sensibilidad bajo un criterio farmacocinético.
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